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LogioBAME | Log o4& | Log o4 ME | Log oHi4ME | Log oHAME
- PO o A A - - 4.1 4.1 4.1 4.1 4.1
- |Mmfluenzavirus Type ACHLIED - - 5.6 5.6 5.6 4.6 4.6
Ts NBRC 100485 - >5.95 5.95 5.95 5.95 >5.95
EN,FDA NBRC | 13009 - 5,71 55,71 5571 5.7 5571
ARB ATCCBAA-2316 VRE(vanA) 6.03 6.03 6.03 6.03 >6.03
ARB ATCCBAA-2317 VRE(vanA) >5.63 5.63 5.63 5.63 >5.63
ARB nterscoceus faocium | ATCCBAA2318 VRE(vanA) 5.92 >5.92 >5.92 >5.92 >5.92
ARB |TYTHEIAVART=VTh|\rocBAA-2319 VRE(vanA) >5.87 5.87 5.87 5.87 >5.87
ARB ATCC BAA-2320 VRE(vanA) >5.74 >5.74 >5.74 >5.74 >5.74
ARB ATCC 700221 VRE(vanA) >5.20 5.20 5.20 5.20 >5.20
ARB ATCC51858 VRE(vanB) >5.70 5.70 5.70 5.70 25.70
ARB ATCCBAA-2127 No van gene 5.70 5.70 5.70 5.70 >5.70
TS NBRC 100480 - 26.18 6.18 26.18 26.18 26.18
FDA NBRC 100482 - 25.84 5.84 5.84 5.84 >5.84
ARB ATCC51575 VRE(vanB) 26.15 26.15 26.15 26.15 26.15
ARB rerosscons fooontis | ATCC BAA=2365 VRE(vanB) 6.05 26.05 26.05 26.05 26.05
ARB | TYTEIVAZTAURL hrecsi299 VRE(vanB) 35.66 35.66 35.66 5.66 35.66
ARB ATCC 49533 No van gene >5.82 >5.82 >5.82 >5.82 >5.82
ARB ATCCBAA-2128 No van gene 6.14 %6.14 26.14 %6.14 6.14
ARB ATCC 49532 No van gene >5.65 5.65 5.65 5.65 >5.65
TS Enterococcus casseliflavus | NBRC 100478 - 5.90 5.90 5.90 5.90 >5.90
I>FRavHR-
ARB AEYISTZ ATCC 700668 VRE(vanC) »5.86 5.86 5.86 5.86 >5.86
Ts NBRC 100675 - 6.17 26.17 26.17 26.17 6.17
ARB ATCC 49608 VRE(vanC) 5.96 »5.96 5.96 5.96 »5.96
ARB | Daterococcus gallparum | ATCC 49609 VRE(vanC) 26.21 26.21 26.21 26.21 26.21
ARB ATCC 49610 VRE(vanC) 26.13 26.13 26.13 26.13 26.13
ARB ATCC 700425 VRE(vanC) 5,91 »5.91 »5.91 55.91 5.9
EN o ofterococeus hitac | NBRC 113010 - 25.57 25.57 25.57 25.57 25.57
TS,EN,FDA NBRC 13276 - 5.63 5.63 5.63 5.63 5.63
FDA NBRC 15035 - 5.69 5.69 5.69 5.69 5.69
ARB ATCC BAA-44 MRSA(SCCmec 1) »5.39 5.39 5.39 5.39 »5.39
ARB Stafgg‘;”.”ﬁfgﬁ%’eus ATCC BAA-41 MRSA(SCCmecIl) >5.48 >5.48 >5.48 >5.48 5.48
ARB ATCCBAA-1761 MRSA(SCCmecIl) >5.86 5.86 5.86 5.86 >5.86
ARB ATCCBAA-1720 MRSA(SCCmecIl) >5.93 5.93 5.93 5.93 >5.93
ARB ATCC 33592 MRSA(SCCmecIl) >5.50 5.50 5.50 5.50 >5.50
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ARB ATCCBAA-42 MRSA(SCCmeclV) >5.58 >5.58 >5.58 >5.58 >5.58
ARB ATCCBAA-1768 MRSA(SCCmeclV) >5.52 >5.52 >5.52 >5.52 >5.52
ARB ATCCBAA-1764 MRSA(SCCmeclV) >5.59 >5.59 >5.59 >5.59 >5.59
ARB ATCCBAA-1763 MRSA(SCCmeclV) >5.68 >5.68 >5.68 >5.68 >5.68
ARB ATCCBAA-1754 MRSA(SCCmeclV) >6.03 >6.03 >6.03 >6.03 >6.03
ARB ATCC BAA-1707 MRSA(SCCmeclV) >5.63 >5.63 >5.63 >5.63 >5.63
Staphylococcus aureus
ARB ATCC BAA-1747 MRSA(SCCmeclV) >5.92 >5.92 >5.92 >5.92 >5.92
ARB ATCC BAA-1683 MRSA(SCCmecVa) >5.90 >5.90 >5.90 >5.90 >5.90
ARB ATCCBAA-1717 MRSA(SCCmecVa) >5.65 >5.65 >5.65 >5.65 >5.65
ARB ATCC BAA-1766 MRSA(SCCmecV) >5.62 >5.62 >5.62 >5.62 >5.62
ARB ATCC BAA-2094 MRSA(SCCmecV) >5.91 >5.91 >5.91 >5.91 >5.91
ARB ATCC BAA-2313 MRSA(SCCmecVI) >5.82 >5.82 >5.82 >5.82 >5.82
FDA | Staphylococcus epidermidis | NgRC 12993 - >5.35 >5.35 >5.35 25.35 25.35
£E T PURE - e - - -
Staphylococcus haemolyticus
FDA 2974Q2A9HR- NBRC 109768 - >5.43 >5.43 >5.43 >5.43 >5.43
NEVFAR
Staphylococcus hominis _
FDA 29740y hR - KI R ATCC 700236 >5.86 >5.86 >5.86 >5.86 >5.86
Staphylococcus saprophyticus
FDA 2974929 HR- NBRC 102446 - >5.91 >5.91 >5.91 >5.91 >5.91
HFa71454Hh2R
FDA | Strepiococcus pneumoniae | NgRC | 02642 - 26.30 26.30 26.30 26.30 26.30
#L YR
Streptococcus pyogenes _
FDA R S HRE ATCC 12344 >5.64 >5.64 >5.64 >5.64 >5.64
TS,FDA NBRC 14940 - >5.67 >5.67 >5.67 >5.67 >5.67
ARB ATCC BAA-1705 CPE(KPC) >5.77 >5.77 >5.77 >5.77 >5.77
ARB X i ATCC BAA-2342 CPE(KPC) >5.75 >5.75 >5.75 >5.75 >5.75
Klebsiella pneumoniae
ARB ATCC BAA-2470 CPE(NDM-1) >5.76 >5.76 >5.76 >5.76 >5.76
ARB ATCC BAA-2472 CPE(NDM-1) >5.63 >5.63 >5.63 >5.63 >5.63
ARB ATCC BAA-2473 CPE(NDM-1) >5.73 >5.73 >5.73 >5.73 >5.73
Klebsiella oxytoca -
FDA IJLTVLT - A% b A ATCC 43165 >5.67 >5.67 >5.67 >5.67 >5.67
TS NBRC 109757 - >5.60 >5.60 >5.60 >5.60 >5.60
ARB ATCC BAA-1605 MDRA >5.47 >5.47 >5.47 >5.47 >5.47
ARB ATCC BAA-1789 MDRA >5.43 >5.43 >5.43 >5.43 >5.43
ARB ATCC BAA-1790 MDRA >5.62 >5.62 >5.62 >5.62 >5.62
ARB . .. |ATCCBAA-1791 MDRA >5.43 >5.43 >5.43 >5.43 >5.43
Acinetobacter baumannii
73 { A =
ARg | TYAMTZI=IRE arecean-1792 MDRA 25.75 25.75 25.75 25.75 25.75
ARB ATCCBAA-1793 MDRA >5.65 >5.65 >5.65 >5.65 >5.65
ARB ATCCBAA-1794 MDRA >5.51 >5.51 >5.51 >5.51 >5.51
ARB ATCC BAA-1795 MDRA >5.68 >5.68 >5.68 >5.68 >5.68
ARB ATCC BAA-1796 MDRA >5.58 >5.58 >5.58 >5.58 >5.58
X | 2
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ARB ATCC BAA-1797 MDRA >5.47 >5.47 >5.47 >5.47 >5.47
ARB . .. |ATCC BAA-1798 MDRA >5.68 >5.68 >5.68 >5.68 >5.68
Acinetobacter baumannii
AR | TYAPTI IR arccBAA-1799 MDRA 5.4 5.4 5.4 5.4 5.4
ARB ATCC BAA-1800 MDRA >5.57 >5.57 >5.57 >5.57 >5.57
Acinetobacter haemolyticus
FDA ez LAV AT NBRC 109758 - >5.90 >5.90 >5.90 >5.90 >5.90
NENTA4HR
TS NBRC 12689 - >5.44 >5.44 >5.44 >5.44 >5.44
EN,FDA NBRC 13736 - >5.84 >5.84 >5.84 >5.84 >5.84
FDA ATCC 27853 - >5.65 >5.65 >5.65 >5.65 >5.65
ARB ATCC BAA-2108 |Drug resistant Pa: NOT MDRP >6.12 >6.12 >6.12 >6.12 >6.12
ARB ATCC BAA-2109 |Drug resistant Pa: NOT MDRP >5.81 >5.81 >5.81 >5.81 >5.81
ARB ATCC BAA-21 10 |Drug resistant Pa: NOT MDRP >5.64 >5.64 >5.64 >5.64 >5.64
ARB Pseudomonas aeruginosa | ATcc BAA-21 | | |Drug resistant Pa: NOT MDRP >5.42 >5.42 >5.42 >5.42 >5.42
ARB ATCC BAA-21 | 3 |Drug resistant Pa: NOT MDRP >5.56 >5.56 >5.56 >5.56 >5.56
ARB ATCC BAA-21 14 |Drug resistant Pa: NOT MDRP >5.84 >5.84 >5.84 >5.84 >5.84
ARB GTC 02017 MDRP >5.37 >5.37 >5.37 >5.37 >5.37
ARB GTC 14657 MDRP >5.57 >5.57 >5.57 >5.57 >5.57
ARB GTC 14659 MDRP >5.39 >5.39 >5.39 >5.39 >5.39
ARB GTC 14660 MDRP >5.34 >5.34 >5.34 >5.34 >5.34
TS NBRC 13535 - >5.92 >5.92 >5.92 >5.92 >5.92
Enterobacter cloacae _
ARB I 3anI9—-ouFH ATCC BAA-2341 CPE(KPC) >6.02 >6.02 >6.02 >6.02 >6.02
ARB ATCC BAA-2468 CPE(NDM-1) >6.15 26.15 26.15 26.15 26.15
TS NBRC 102203 - >5.97 >5.97 >5.97 >5.97 >5.97
EN NBRC 3301 - >5.73 >5.73 >5.73 >5.73 >5.73
FDA ATCC 11229 - >5.97 >5.97 >5.97 >5.97 >5.97
FDA Escherichia coli NBRC 15034 - 5.54 >5.54 >5.54 >5.54 >5.54
ARB ATCC BAA-2340 CPE(KPC) >5.84 >5.84 >5.84 >5.84 >5.84
ARB ATCC BAA-2469 CPE(NDM-1) >5.89 >5.89 >5.89 >5.89 >5.89
ARB ATCC BAA-2471 CPE(NDM-1) >5.63 >5.63 >5.63 >5.63 >5.63
Micrococcus luteus -
FDA 24203 9hR - LFIR NBRC 12992 >5.67 >5.67 >5.67 >5.67 >5.67
Serratia marcescens -
FDA £5F7 -2y NBRC 12648 >6.09 >6.09 >6.09 >6.09 >6.09
Enterobacter acrogenes
FDA rFangyg—- NBRC 13534 - >5.67 >5.67 >5.67 >5.67 >5.67
FIayRR
Bacteroides fragilis _
FDA RIZOLFR - I5TY 2 ATCC 25285 >6.31 >6.31 >6.31 >6.31 >6.31
Haemophilus influenzae _
FDA Ao INTHE ATCC 10211 >5.88 >5.88 >5.88 >5.88 >5.88
Proteus mirabilis _
FDA Fa5mR 3582 ATCC 14153 >6.01 >6.01 >6.01 >6.01 >6.01
Candida albicans _
FDA HY TS PLEAYR NBRC 1594 >5.39 >5.39 >5.39 >5.39 >5.39
Candida glabrata _
FDA WSS F5TS—g ATCC 90030 >5.46 >5.46 >5.46 >5.46 >5.46
X | 2
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